
 

 

 

 

 

 

 

 

研究方向： 

1. 疫霉菌致病的分子基础与新药剂靶标挖掘 

2. 植物非寄主抗性的分子基础与应用 

3. 大豆根腐病的发生规律与防控技术 

4. 作物免疫激活剂的筛选与应用 
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代表性科研成果： 

研究成果：（1）鉴定了一类新的疫霉菌胞外效应子 XEG1，发现其在胞外与植

物蛋白抑制子互用的分子机制，提出了病原菌攻击寄主的“诱饵模式”（Science, 

2017）；（2）建立了卵菌无毒基因鉴定的新策略，鉴定了 8 个大豆疫霉新无毒

基因，分析了其在中国群体的变异方式，系统阐明了疫霉菌毒性变异的分子机制；

（3）发现疫霉菌 RxLR 效应子可以相互协作，以模拟植物抗病抑制子、利用植

物蛋白构象加工系统、调控植物内质网压力、干扰植物的组蛋白乙酰化等方式干

扰植物的抗病性；（4）发现了大豆疫霉通过 G 蛋白信号系统调控对大豆根系分

泌物异黄酮的识别从而寻找寄主植物，澄清了疫霉菌对寄主识别的分子机理；（5）

发掘了一批新的病原菌快速监测的分子靶标，建立了十余种病原菌的快速检测技

术，形成多项国家和行业标准，并得到广泛推广应用。 
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